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PARTE 1
RESUMENES

1 ANALISIS DE SECUENCIAS DEL VIRUS DE LA HEPATITIS B PARA LA
GENERACION DE PRIMERS UTILES EN BIOENSAYOS MOLECULARES

Carolina Belalcazar Pérez*; Daniel Arias Garcia*; Donny Mufioz
Ramirez *; Fabian Cortés-Mancera*

INTRODUCCION

El virus de la hepatitis B (HBV) contintia siendo un problema de
salud a nivel global. La Organizaciéon Mundial de la Salud (oms)
estima que existen mas de 400 millones de personas infectadas,
de las cuales un millén mueren anualmente en todo el mundo por
complicaciones asociadas -cirrosis y cancer hepatico-. A la fecha,
para este virus, los 10 genotipos que han sido descritos ~designados
con las letras de la A a la J-, presentan una distribucion geografica
heterogénea. El diagnoéstico rutinario de la hepatitis B se realiza
mediante la deteccion del antigeno producido a partir del gen s -
antigeno de superficie, HBsAg- con la prueba ELsA (enzyme-linked

*Integrantes del semillero de ciencias biomédicas. Grupo de Investigacion e Innovacion
Biomédica, Sinergia. Instituto Tecnolégico Metropolitano, ITM.

**Profesor del Programa de Ingenieria Biomédica. Facultad de Ciencias Exactas y Aplicadas.
Instituto Tecnolégico Metropolitano, ITM. Grupo de Investigacion e Innovacién Biomédica,
Sinergia. Instituto Tecnolégico Metropolitano, ITM.
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immunosorbent assay, Ensayo por inmunoabsorciéon ligado a
enzimas); sin embargo, este examen puede arrojar un resultado
negativo, aun en individuos infectados por el Hbv.

La limitacion de la prueba ELisA para el diagndstico de la hepatitis
B, sumada a la alta variabilidad genética del HBv, genera la necesidad
de mejorar la detecciéon molecular del virus mediante el anélisis de
secuencias virales; este analisis permite el disefio de nuevos primers
aplicables a técnicas de PCcr (polymerase chain reaction, reaccién en
cadena de la polimerasa).

MATERIALES Y METODOS

A partir de la base de datos GenBank® se obtuvieron 283
secuencias de genoma completo de nueve de los diez genotipos del
HBV (A-1). Para la metodologia multi-paso, utilizando los programas
Bioedit 0 MEGA® (Molecular evolutionary genetics analysys), se realiz6 el
alineamiento inicial de las secuencias de cada genotipo. Cuando se
observaron amplias inserciones o delecciones, las secuencias fueron
descartadas, quedando un total de 219 para el analisis.

Una vez delimitado el segmento de nucledtidos que corresponde
al gen s del uBv (2848-835 nt GenBank code: rj 589067), se realiz6 la
btsqueda de regiones conservadas dentro de las secuencias (usando
el software MEGA® 5.05), con el fin de caracterizar primers potenciales,
siguiendo pardmetros establecidos y realizando su analisis con el
programa OligoAnalyzer. Finalmente, los resultados obtenidos con
el procedimiento multi-paso fueron comparados con los arrojados
por la plataforma Primersrasr.
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REesuLTADOS

Al analizar el gen s del HBv, fueron encontradas 24 regiones
relativamente conservadas, con tamafios entre los 18 y los 53
nucleétidos. Siete de estas regiones estuvieron presentes en todos
los genotipos, permitiendo la seleccion de seis secuencias para
primers con una o dos variaciones puntuales. Estas secuencias fueron
contrastadas con lo obtenido por PrimersLast, donde se encontré
solo uno de diez resultados en comun.

CoONCLUSIONES

A pesar de la alta variacion observada en las secuencias analizadas
del HBv, fue posible la identificacion de regiones conservadas en el
gen S, lo que permitié el disefio de primers para realizar la deteccion
molecular del HBv.

Con el procedimiento in silico multi-paso, se lograron generar
primers con capacidad para alinearse a la mayoria de genotipos del
HBV.
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En las Gltimos décadas, el desorrollo y ulilizacidn de los téenicas
en Biologia Celular y Molecular, han permitide ampliar nuestros
conocimientos sobre los meconismos del funcienomiento de las
elulds v su relacion con las diferentes enfarmedades que ofectan
o los seres humanos; estas téenicas, porle lanio, son promisorias
para lo resolucidn de problemds en diferentes dredas de lo
medicing.

El INSTITUTO TECNOLOGICO METROPOLITANG -ITM- de
Medellin, acogié £l Segundo Simposio de Técnicas en Biologio
Celular y Molecular, Durante el seminario, se presentaron ocho
conferencios maogistrales de investigodores con sobresaliente
trayectoria académica, y quince posters de frabojos realizodos
por estudiantes del ITM sobre algunas experiencias vy
oplicgciones con diferentes técnicos de Biclogio Celular vy
Maolecular, cuvas memorias publicomos en este documento
electrénico.

Todo lo ontérior, surgié como respuesia u,l-q-:-beceadud de
actualizar, difundir y divulgar el conocimiento;ial igual que los
avances logrados en investigocion en el ure:}-‘d_&_:lus técnicas
celulores vy moleculares aplicadas o lo biomédica, con el
propésite de promover el desarrolle de la investigacién
cientifica, conformaor alionzas entre instituciones vy grupos, ¥
contribuir al desorrello ocadémico y cientifico de los instituciones
universitarios de la region v del pais.
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